
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
6978863.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
FYN.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679879.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31542816.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40254761.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
FGR.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34878311.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678617.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
YES.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9626157.v   MEAVIKVISSACKTYCGKTSPSKKEIGAMLSLLQKEGLLMSPSDLYSPGSWDPITAALSQRAMVLGKSGELKTWGLVLGALKAAREEQVTSEQAKFWLGLGGGRVSPPGPECIEKPATERRIDKGEEVGETTVQRDAKMAPEETATPKTVGTSCYHCGTASGCNCATATASAPPPPYVGSGLCPSLAGVGEQRKRGDDTP 
14010835.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678129.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SRC.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1fmk_SRC    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ksw_TKS    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40796163.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9626200.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2ptk_TKP    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
6978863.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCVQCKDKEAAKLTEERD~~~GSLN~QSSGYRYGTDPTP~~~~~~QHYPSFGVTSIPNYNNFHAAGGQGLTVFGGVNSSSHTGTLRTRGGTG~VTLFVALYDYEARTEDDLSFHKGEKFQILN 
FYN.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCVQCKDKEATKLTEERD~~~GSLN~QSSGYRYGTDPTP~~~~~~QHYPSFGVTSIPNYNNFHAAGGQGLTVFGGVNSSSHTGTLRTRGGTG~VTLFVALYDYEARTEDDLSFHKGEKFQILN 
6679879.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCVQCKDKEAAKLTEERD~~~GSLN~QSSGYRYGTDPTP~~~~~~QHYPSFGVTSIPNYNNFHAAGGQGLTVFGGVNSSSHTGTLRTRGGTG~VTLFVALYDYEARTEDDLSFHKGEKFQILN 
31542816.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCVFCKKLEPAS~~KEDVGLEGDFRSQTAEERYYPDPTQ~~~~~~GRTSS~~~~~~~~~~~VFPQPTS~~~~~~~~PAFLNTGNMRSISGTG~VTIFVALYDYEARTGDDLTFTKGEKFHILN 
40254761.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCVFCKKLEPAP~~KEDVGLEGDFRSQGAEERYYPDPTQ~~~~~~GRSSS~~~~~~~~~~~ISPQPIS~~~~~~~~PAFLNVGNIRSVSGTG~VTIFVALYDYEARTGDDLTFTKGEKFHILN 
FGR.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCVFCKKLEPVATAKEDAGLEGDFRSYGAADHYGPDPTK~~~~~~ARPASS~FAHIPNYSNFSSQAIN~~~~~~~~PGFLDSGTIRGVSGIG~VTLFIALYDYEARTEDDLTFTKGEKFHILN 
34878311.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCIKSKENKSPAIKYTPENPTEPVNTSAGHYGVEHATAA~~TTSSTKGASANFNSLSMTPFGGSSGVTP~~FGGASSSFSVVPSSYPTSLTGGVTIFVALYDYEARTTEDLSFKKGERFQIIN 
6678617.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCIKSKENKSPAIKYTPENLTEPVSPSASHYGVEHATVA~~PTSSTKGASVNFNSLSMTPFGGSSGVTP~~FGGASSSFSVVSSSYPTGLTGGVTIFVALYDYEARTTEDLSFKKGERFQIIN 
YES.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGCIKSKENKSPAIKYRPENTPEPVSTSVSHYGAEPTTVSPCPSSSAKGTAVNFSSLSMTPFGGSSGVTP~~FGGASSSFSVVPSSYPAGLTGGVTIFVALYDYEARTTEDLSFKKGERFQIIN 
9626157.v   RGAEQPRAEPRHTGLTLGPARSARLPPPAPLPSSLPLLPPFPPRVAAVPGGAGGAPLPSLSPSFFHPRRRGRAEATVGCIKSKEDKGPAMKYRTDNTPEPISSHVSHYGSDSSQAT~~QSPAIKGSAVNFNSHSMTPFGGPSGMTP~~FGGASSSFSAVPSPYPSTLTGGGTVFVALYDYEARTTDDLSFKGGERFQIIN 
14010835.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGSNKSKP~KDASQRRRSLEPAE~~~~NVHGAGG~AFPAS~~~QTPSKPASADGHRGPNAAFVPPAAAEPKLFGGFNSSDTVTSPQRAGPLAGGVTTFVALYDYESRTETDLSFKKGERLQIVN 
6678129.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGSNKSKP~KDASQRRRSLEPSE~~~~NVHGAGG~AFPAS~~~QTPSKPASADGHRGPSAAFVPP~AAEPKLFGGFNSSDTVTSPQRAGALAGGVTTFVALYDYESRTETDLSFKKGERLQIVN 
SRC.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGSNKSKP~KDASQRRRSLEPAE~~~~NVHGAGGGAFPAS~~~QTPSKPASADGHRGPSAAFAPA~AAEPKLFGGFNSSDTVTSPQRAGPLAGGVTTFVALYDYESRTETDLSFKKGERLQIVN 
1fmk_SRC    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVTTFVALYDYESRTETDLSFKKGERLQIVN 
1ksw_TKS    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVTTFVALYDYESRTETDLSFKKGERLQIVN 
40796163.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSSKSKP~KDPSQRRHSLEPPD~~~~STHHGG~~~FPAS~~~QTPDETAAPDAHRNPSRSFG~TVATEPKLFWGFNTSDTVTSPQRAGALAGGVTTFVALYDYESWTETDLSFKKGERLQIVN 
9626200.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGSSKSKP~KDPSQRRHSLEPPD~~~~STHHGG~~~FPAS~~~QTPDETAAPDAHRNPSRSFG~TVATEPKLFWGFNTSDTVTSPQRAGALAGGVTTFVALYDYESWTETDLSFKKGERLQIVN 
2ptk_TKP    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGVTTFVALYDYESRTETDLSFKKGERLQIVN 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
6978863.m   SS~~~~~~EGDWWEARSLTTGETGYIPSNYVAPVDSIQAEEWYFGKLGRKDAERQLLSFGNPRGTFLIRESETTKGAYSLSIRDWDDMKGDHVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFETLQQLVQHYSERAAGLCCRLVVPCHKGMPRLTDLSVKTKDVWEIPRESLQLIKRLGNGQFGEVWMGTWNGNTKVAIKTLKPGTMS 
FYN.h       SS~~~~~~EGDWWEARSLTTGETGYIPSNYVAPVDSIQAEEWYFGKLGRKDAERQLLSFGNPRGTFLIRESETTKGAYSLSIRDWDDMKGDHVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFETLQQLVQHYSERAAGLCCRLVVPCHKGMPRLTDLSVKTKDVWEIPRESLQLIKRLGNGQFGEVWMGTWNGNTKVAIKTLKPGTMS 
6679879.m   SS~~~~~~EGDWWEARSLTTGETGYIPSNYVAPVDSIQAEEWYFGKLGRKDAERQLLSFGNPRGTFLIRESQTTKGAYSLSIRDWDDMKGDHVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFETLQQLVQHYSEKADGLCFNLTVVSSSCTPQTSGL~~~AKDAWEVARDSLFLEKKLGQGCFAEVWLGTWNGNTKVAIKTLKPGTMS 
31542816.m  NT~~~~~~EYDWWEARSLSSGHRGYVPSNYVAPVDSIQAEEWYFGKISRKDAERQLLSSGNPQGAFLIRESETTKGAYSLSIRDWDQNRGDHIKHYKIRKLDTGGYYITTRAQFDSIQDLVRHYMEVNDGLCYLLTAPCTTTKPQTLGL~~~AKDAWEIDRNSIALERRLGTGCFGDVWLGTWNCSTKVAVKTLKPGTMS 
40254761.m  NT~~~~~~EYDWWEARSLSSGRTGYVPSNYVAPVDSIQAEEWYFGKISRKDAERQLLSDGNPQGAFLIRESETTKGAYSLSIRDWDQNRGDHIKHYKIRKLDMGGYYITTRAQFESVQDLVRHYMEVNDGLCYLLTAPCMVMKPQTLGL~~~AKDAWEIDRNSIALDRRLGTGCFGDVWLGTWNCSTKVAVKTLKPGTMS 
FGR.h       NT~~~~~~EGDWWEARSLSSGKTGCIPSNYVAPVDSIQAEEWYFGKIGRKDAERQLLSPGNPQGAFLIRESETTKGAYSLSIRDWDQTRGDHVKHYKIRKLDMGGYYITTRVQFNSVQELVQHYMEVNDGLCNLLIAPCTIMKPQTLGL~~~AKDAWEISRSSITLERRLGTGCFGDVWLGTWNGSTKVAVKTLKPGTMS 
34878311.m  NT~~~~~~EGDWWEARSIATGKNGYIPSNYVAPADSIQAEEWYFGKMGRKDAERLLLNPGNQRGIFLVRESETTKGAYSLSIRDWDEVRGDNVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFDTLQKLVKHYTEHADGLCHKLTTVCPTVKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTKVAIKTLKPGTMM 
6678617.m   NT~~~~~~EGDWWEARSIATGKSGYIPSNYVVPADSIQAEEWYFGKMGRKDAERLLLNPGNQRGIFLVRESETTKGAYSLSIRDWDEVRGDNVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFDTLQKLVKHYTEHADGLCHKLTTVCPTVKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTKVAIKTLKPGTMM 
YES.h       NT~~~~~~EGDWWEARSIATGKNGYIPSNYVAPADSIQAEEWYFGKMGRKDAERLLLNPGNQRGIFLVRESETTKGAYSLSIRDWDEIRGDNVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFDTLQKLVKHYTEHADGLCHKLTTVCPTVKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTKVAIKTLKPGTMM 
9626157.v   NT~~~~~~EGDWWEARSIATGKTGYIPSNYVAPADSIEAEEWYFGKMGRKDAERLLLNPGNQRGIFLVRESETTKGAYSLSIRDWDEVRGDNVKHYKIRKLDNGGYYITTRAQFESLQKLVKHSREHADGLCHKLTTVCPTVKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTKVAIKTLKLGTMM 
14010835.m  NTRKVDVREGDWWLAHSLSTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNAENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDSGGFYITSRTQFNSLQQLVAYYSKHADGLCHRLTTVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTRVAIKTLKPGTMS 
6678129.m   NTRKVDVREGDWWLAHSLSTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNAENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDSGGFYITSRTQFNSLQQLVAYYSKHADGLCHRLTTVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTRVAIKTLKPGTMS 
SRC.h       NT~~~~~~EGDWWLAHSLSTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNAENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDSGGFYITSRTQFNSLQQLVAYYSKHADGLCHRLTTVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTRVAIKTLKPGTMS 
1fmk_SRC    NT~~~~~~EGDWWLAHSLSTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNAENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDSGGFYITSRTQFNSLQQLVAYYSKHADGLCHRLTTVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTRVAIKTLKPGTMS 
1ksw_TKS    NT~~~~~~EGDWWLAHSLSTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNAENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDSGGFYITSRTQFNSLQQLVAYYSKHADGLCHRLTTVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTRVAIKTLKPGTMS 
40796163.v  NT~~~~~~EGDWWLAHSLTTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNPENPRGTFLVRKSETAKGAYCLSVSDFDNAKGPNVKHYKIYKLYSGGFYITSRTQFGSLQQLVAYYSKHADGLCHRLANVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEAKLGQGCFGEVWMGTWNDTTRVAIKTLKPGTMS 
9626200.v   NT~~~~~~EGDWWLAHSLTTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNPENPRGTFLVRKSETAKGAYCLSVSDFDNAKGPNVKHYKIYKLYSGGFYITSRTQFGSLQQLVAYYSKHADGLCHRLANVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEAKLGQGCFGEVWMGTWNDTTRVAIKTLKPGTMS 
2ptk_TKP    NT~~~~~~EGDWWLAHSLTTGQTGYIPSNYVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNPENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDSGGFYITSRTQFSSLQQLVAYYSKHADGLCHRLTNVCPTSKPQTQGL~~~AKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWNGTTRVAIKTLKPGNMS 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KP~~~~~~~WWEDEWEVPRETLKLVERLGAGQFGEVWMGYYNGHTKVAVKSLKQGSMS 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
6978863.m   PESFLEEAQIMKKLKHDKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMNKGSLLDFLKDGEGRALKLPNLVDMAAQVAAGMAYIERMNYIHRDLRSANILVGNGLICKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELVTKGRVPYPGMNNREVLEQVERGYRMPCPQDCPISLHELMIHCWKKDP 
FYN.h       PESFLEEAQIMKKLKHDKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMNKGSLLDFLKDGEGRALKLPNLVDMAAQVAAGMAYIERMNYIHRDLRSANILVGNGLICKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELVTKGRVPYPGMNNREVLEQVERGYRMPCPQDCPISLHELMIHCWKKDP 
6679879.m   PESFLEEAQIMKKLKHDKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMSKGSLLDFLKDGEGRALKLPNLVDMAAQVAAGMAYIERMNYIHRDLRSANILVGNGLICKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELVTKGRVPYPGMNNREVLEQVERGYRMPCPQDCPISLHELMIHCWKKDP 
31542816.m  PKAFLEEAQIMKLLRHDKLVQLYAVVSEEPIYIVTEFMCYGSLLDFLKDREGQNLMLPHLVDMAAQVAEGMAYMERMNYIHRDLRAANILVGEYLICKIADFGLARLIEDNEYNPQQGTKFPIKWTAPEAALFGRFTVKSDVWSFGILLTELITKGRVPYPGMNNREVLEQVEHGYHMPCPPGCPASLYEVMEQAWRLDP 
40254761.m  PKAFLEEAQIMKLLRHDKLVQLYAVVSEEPIYIVTEFMCYGSLLDFLKDRKGHNLMLPNLVDMAAQVAEGMAYMERMNYIHRDLRAANILVGEHLICKIADFGLARLIVDDEYNPQQGTKFPIKWTAPEAALFGRFTVKSDVWSFGILLTELITKGRVPYPGMNNREVLEQVEHGYHMPCPPGCPVSLYEVMEQTWRLDP 
FGR.h       PKAFLEEAQVMKLLRHDKLVQLYAVVSEEPIYIVTEFMCHGSLLDFLKNPEGQDLRLPQLVDMAAQVAEGMAYMERMNYIHRDLRAANILVGERLACKIADFGLARLIKDDEYNPCQGSKFPIKWTAPEAALFGRFTIKSDVWSFGILLTELITKGRIPYPGMNKREVLEQVEQGYHMPCPPGCPASLYEAMEQTWRLDP 
34878311.m  PEAFLQEAQIMKKLRHDKLVPLYAVVSEEPIYIVTEFMSKGSLLDFLKEGDGKYLKLPQLVDMAAQIADGMAYIERMNYIHRDLRAANILVGENLVCKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILQTELVTKGRVPYPGMVNREVLEQVERGYRMPCPQGCPESLHELMNLCWKKDP 
6678617.m   PEAFLQEAQIMKKLRHDKLVPLYAVVSEEPIYIVTEFMSKGSLLDFLKEGDGKYLKLPQLVDMAAQIADGMAYIERMNYIHRDLRAANILVGENLICKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILQTELVTKGRVPYPGMVNREVLEQVERGYRMPCPQGCPESLHELMNLCWKKDP 
YES.h       PEAFLQEAQIMKKLRHDKLVPLYAVVSEEPIYIVTEFMSKGSLLDFLKEGDGKYLKLPQLVDMAAQIADGMAYIERMNYIHRDLRAANILVGENLVCKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILQTELVTKGRVPYPGMVNREVLEQVERGYRMPCPQGCPESLHELMNLCWKKDP 
9626157.v   PEAFLQEAQIMKKLRHDKLVPLYAVVSEEPIYIVTEFMTKGSLLDFLKEGEGKFLKLPQLVDMAAQIADGMAYIERMNYIHRDLRAANILVGDNLVCKIADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELVTKGRVPYPGMVNREVLEQVERGYRMPCPQGCPESLHELMKLCWKKDP 
14010835.m  PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMNKGSLLDFLKGETGKYLRLPQLVDMSAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKEP 
6678129.m   PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMNKGSLLDFLKGETGKYLRLPQLVDMSAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKEP 
SRC.h       PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMSKGSLLDFLKGETGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKEP 
1fmk_SRC    PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMSKGSLLDFLKGETGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKEP 
1ksw_TKS    PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVGEYMSKGSLLDFLKGETGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKEP 
40796163.v  PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVIEYMSKGSLLDFLKGEMGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKDP 
9626200.v   PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVIEYMSKGSLLDFLKGEMGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKDP 
2ptk_TKP    PEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEEPIYIVTEYMSKGSLLDFLKGEMGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVHRDLRAANILVGENLVCKVADFGLGRLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKDP 
1qpc_A      PDAFLAEANLMKQLQHQRLVRLYAVVTQEPIYIITEYMENGSLVDFLKTPSGIKLTINKLLDMAAQIAEGMAFIEERNYIHRDLRAANILVSDTLSCKIADFGLARLIEDNEXTAREGAKFPIKWTAPEAINYGTFTIKSDVWSFGILLTEIVTHGRIPYPGMTNPEVIQNLERGYRMVRPDNCPEELYQLMRLCWKERP 



 
 
 
 
 
 
 
                    810       820       830   
            ....|....|....|....|....|....| 
6978863.m   EERPTFEYLQGFLEDYFTATEPQYQPGENL  
FYN.h       EERPTFEYLQSFLEDYFTATEPQYQPGENL  
6679879.m   EERPTFEYLQGFLEDYFTATEPQYQPGENL  
31542816.m  EERPTFEYLQSFLEDYFTSTEPQYQPGDQT  
40254761.m  EERPTFEYLQSFLEDYFTSTEPQYQPGDQT  
FGR.h       EERPTFEYLQSFLEDYFTSAEPQYQPGDQT  
34878311.m  DERPTFEYIQSFLEDYFTATEPQYQPGENL  
6678617.m   DERPTFEYIQSFLEDYFTATEPQYQPGENL  
YES.h       DERPTFEYIQSFLEDYFTATEPQYQPGENL  
9626157.v   DERPTFEYIQSFLEDYFTAAEPSGY~~~~~  
14010835.m  EERPTFEYLQAFLEDYFTSTEPQYQPGENL  
6678129.m   EERPTFEYLQAFLEDYFTSTEPQYQPGENL  
SRC.h       EERPTFEYLQAFLEDYFTSTEPQYQPGENL  
1fmk_SRC    EERPTFEYLQAFLEDYFTSTEPQXQPGENL  
1ksw_TKS    EERPTFEYLQAFLEDYFTSTEPQXQPGENL  
40796163.v  EERPTFKYLQAQLLPACVLEVAE~~~~~~~  
9626200.v   EERPTFKYLQAQLLPACVLEVAE~~~~~~~  
2ptk_TKP    EERPTFEYLQAFLEDYFTSTEPQXQPGENL  
1qpc_A      EDRPTFDYLRSVLEDFFTATEGQYQPQP~~  
 


